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Hovedresultater fra Dairycross
projektet:

• Få viden som dokumenterer om 
krydsning kan forbedre økonomien i 
din besætning

• Forøg det økonomisk potentiale ved 
at bruge genomiske avlsværdital

• Overvej samarbejde som kombinerer 
specialiseret kvieproduktion og 
krydsning

• Forøg køernes produktionsværdi 
gennem forbedret insemineringsplan

Dagens program

2

Resultater som er lige til at 
tage med hjem og bruge



SimHerd Crossbred

Er krydsning en fordel for dig?



SimHerd Crossbred – en udvidet version af SimHerd

Besætningssimulering

Race- & 
krydsningseffekter

ZigZag/Rotation 
eller

KombiKryds

op til 

3 racer 
ad gangen

Racer
Holstein

RDM
Jersey

Montbéliarde

Flere racer?



Konventionel
310 årskøer

~12.500 EKM/årsko
Robotmalkning

Case: Gejlsminde, Rødding

40 % Holstein 60 % ZigZag HOL x RDM

Skal Gejlsminde gå 
op på 100 % ZigZag

med HOL x RDM?

Eller….



3-race KombiKryds (HOL x RDM x MON)

Holstein

HOL x RDM

Kødkvægs-
krydsning

HOL x RDM x MON

RDM

Montbéliarde

KSS 
Alle kvier + ½ 
1. kalvskøer

30 %

25 %

45 %



Simuleringsresultat: Nudrift

Nudrift

Kg EKM pr. årsko 12.559

Reproduktionseffektivitet*, % 27

Udskiftning, % 43,3

Antal årskvier 314

Solgte kødkvægskrydsninger 70

DB pr. årsko 31.410 kr.

Reproduktionseffektivitet = drægtigheds% x inseminerings%

Alle kvier sættes 
ind til ”test” i 

malkerobotten



Simuleringsresultat: ZigZag (HOL x RDM)

Nudrift ZigZag

Kg EKM pr. årsko 12.559 - 26

Reproduktionseffektivitet*, % 27 + 2

Udskiftning, % 43,3 + 1,2

Antal årskvier 314 + 8

Solgte kødkvægskrydsninger 70 + 1

DB pr. årsko 31.410 kr. + 220 kr.
Reproduktionseffektivitet = drægtigheds% x inseminerings%



Simuleringsresultat: KombiKryds (HOL x RDM x MON)

Nudrift ZigZag KombiKryds

Kg EKM pr. årsko 12.559 - 26 + 120

Reproduktionseffektivitet*, % 27 + 2 + 2

Udskiftning, % 43,3 + 1,2 - 14,8

Antal årskvier 314 + 8 - 99

Solgte kødkvægskrydsninger 70 + 1 + 61

DB pr. årsko 31.410 kr. + 220 kr. + 1.013 kr.
Reproduktionseffektivitet = drægtigheds% x inseminerings%





Kontakt din Viking-
avlsrådgiver 

eller 

Kontakt os direkte  
på www.simherd.com

*) Pris: 3.500 kr. ekskl. moms

Interesseret i en SimHerd 
Crossbred-beregning*?

http://www.simherd.com/


Genomiske avlsværdital

Hvilke krydsninger og egenskaber?



Hvilke krydsningsdyr får genomiske avlsværdier?

• Krydsningshundyr med genomisk test 
og godkendt afstamning 

• Far og morfar er af racerne 

RDC, HOL, JER

MorfarMormor

Mor

Far

Genomisk
Avlsværdi



Avlsværdier for mange flere 
egenskaber

• - uden genomisk test
• Ydelse (mælk, fedt og protein), yversundhed og 

frugtbarhed

• - med genomisk test
• Ydelse (mælk, fedt og protein), yversundhed og 

frugtbarhed
• …og

• Vækst, fødsel, kælvning, generel sundhed, klovsundhed, 
malketid, temperament, holdbarhed, sparet foder og 

• eksteriør (herunder alle enkeltegenskaber)

• Stort set samme muligheder for krav i DMS 
insemineringsplan som for rene racer 



Genomiske avlsværdital

Hvor finder man dem?



DMS – kokort



DMS - listeudskrifter



Genomiske avlsværdital

Hvordan bruger man dem og 
hvordan skaber de værdi?



Med genomiske avlsværdier kan du

✓ Mere præcist udpege de bedste hundyr i 
besætningen

✓ Mere præcis anvendelse af kønssorteret sæd og 
kødkvægssæd i besætningen

✓ Øge det avlsmæssige potentiale og dermed 
økonomien i din besætning



Dokumentation – værdien af 
genomisk test 

• Resultater fra 60 besætninger med genomisk test

• Opdelt kvierne i bedste og ringeste halvdel indenfor 
besætning
• NTM-afstamning (uden genomisk test)
• NTM-genomisk

• Forskel i præstation når kvierne bliver til køer

• Gennemsnit for de to grupper på tværs af besætninger



Værdi - høj kontra lav indeks gruppe
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Værdi – høj kontra lav indeks gruppe
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Næste trin i udviklingen af genomiske avlsværdier

Køernes egne data skal indgå i 
evalueringen

• Mælkeydelse

• Frugtbarhed

• Sundhed

• Effektivitet

• Kødproduktion

• Eksteriør

Vi skal kunne evaluere 
krydsningsdyr hvor far og/eller 

morfar er Montbéliarde



Nye besætningstyper

Sælg krydsningskvier – eller 
slip for kvieopdræt?



Konceptidé

Bedste hundyr
Jersey

HOL x JER

Næstbedste hundyr
Jersey

Hvilken tyr skal kvien 
insemineres med?

Aftager?

Ringeste hundyr
Jersey

KSS

KSS



Hvem er aftageren?

Ren produktionsbesætning

Ingen opdræt af kvier
Køber kælvekvier (på kontrakt?)

Laver kødkvægskrydsninger

Hurtigt skift til krydsning
(måske ifm. besætningsudvidelse?)
Effekt af krydsning hurtigst muligt
Køber krydsningskvier (kalve eller kælvekvier)

Eksportmarked ?





JER x HOL kvier hos Palle Bjerggaard, Fyn

Information om kvierne

Antal 27
Alder 6,5 – 14,5 mdr.
NTM (genomisk) 4 – 24
Krydshøjde 11 mdr. 128 – 132 cm 

(8 stk.)

Målebåndsvægt 11 mdr. 325 – 378 kg 
(8 stk.)



Maksimering af heterozygotigraden

Øg køernes produktionsværdi
Ny optimeringsmulighed i insemineringsplanen



• Højere produktionsværdi

• Ændring af 
parringsbeslutningerne

• Lavere risiko for afkom med 
arvelige lidelser

Forventning

Formål

Maksimere heterozygotigraden i 
fremtidige kalve på 

besætningsniveau, uden at det 
avlsmæssige niveau ændres 

væsentligt

Implementeres for både 
krydsninger og renracede



Sammenhæng mellem heterozygotigrad og 
indavlsgrad 
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Genomiske avlsværdital

Hvilke krydsninger og egenskaber?

Simherd Crossbred kan beregne udbytte af 
krydsning med forskellige racer og systemer

Med genomiske avlsværdital kan  brugen af 
kønssorteret sæd og  kødkvæg forbedres

JERxHOL krydsninger giver nye muligheder

Anvendelse af heterozygoti i insemineringsplanen 
øger køernes produktionspotentiale



Hør mere til landmandsdag i juni!
Mere information i løbet af foråret
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