Nye muligheder i krydsning
med malkekvaeg

Jorn Rind Thomasen, VikingGenetics
Julie Brastrup Clasen, SimHerd & Aarhus Universitet
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innovative breeding INETITUT FOR HLSDYRYIDENSKAR




Dagens program Resultater som er lige til at
tage med hjem og bruge

Hovedresultater fra Dairycross
projektet:

« Faviden som dokumenterer om
krydsning kan forbedre gskonomien |
din besatning

* Forgg det gkonomisk potentiale ved
at bruge genomiske avisveerdital

* Overvej samarbejde som kombinerer
specialiseret kvieproduktion og
krydsning

* Forag kaernes produktionsveerdi
gennem forbedret insemineringsplan







SimHerd Crossbred - en udvidet version af SimHerd

op til

dracer

ad gangen
Besatningssimulering

Racer
+ Race- & Holstein
krydsningseffekter RDM
Jersey
Montbeliard
ZigZag/Rotation ontbetiar e\
+ eller

KombiKryds

Flere racer?



Case: Gejisminde, Rodding

Konventionel
310 arskger

~12.500 EKM/arsko
Robotmalkning

40 % Holstein

60 % ZigZag HOL x RDM

Skal Gejlsminde ga
op pa 100 % ZigZag
med HOL x RDM?

Eller. 000



3-race KombiKryds (HOL x RDM x MON)
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Alle kvier + /2 HOL x RDM
1. kalvskger

Kodkvaegs-
krydsning



Simuleringsresultat: Nudrift

Nudrift
Kg EKM pr. arsko 12.559
: o
Reproduktionseffektivitet™, % 27 T el s
Udskiftning, 7% ind til "test” i
o . malkerobotten
Antal arskvier
Solgte kadkvaegskrydsninger 70
DB pr. arsko 31.410 kr.

Reproduktionseffektivitet = dreegtigheds% x inseminerings %



Simuleringsresultat: ZigZag (HOL x RDM)

Kg EKM pr. arsko
Reproduktionseffektivitet®, %
Udskiftning, 7%

Antal arskvier

Solgte kadkvagskrydsninger

DB pr. arsko

Reproduktionseffektivitet = draegtigheds % x inseminerings %

Nudrift

12.559
27
43,5
314

70

31.410 kr.

ZigZag



Simuleringsresultat: KombiKryds (HOL x RDM x MON)

Nudrift ZigZag KombiKryds
Kg EKM pr. arsko 12.559 - 206 +120
Reproduktionseffektivitet®, % 27 +2 +2
Udskiftning, % 43,3 +1,2 - 14,8
Antal arskvier 314 +8 - 99
Solgte kadkvaegskrydsninger 70 + 1 + 61
DB pr. arsko 31.410 kr.

Reproduktionseffektivitet = dreegtigheds% x inseminerings %
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Interessereti en SimHerd
Crossbred-beregning*?

Kontakt din Viking-
avisradgiver

eller

Kontakt os direkte
pa www.simherd.com

*)Pris: 3.500 kr. ekskl. moms



http://www.simherd.com/
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Hvilke krydsningsdyr far genomiske avisvaerdier?

* Krydsningshundyr med genomisk test Mormor @ aalforfar
og godkendt afstamning s m
 Farog morfar eraf racerne \/

RDC, HOL,

Genomisk
Avlisveerdi



Avisvzerdier for mange flere
egenskaber

« -uden genomisk test

* Ydelse (meaelk, fedt og protein), yversundhed og
frugtbarhed

* -med genomisk test

* Ydelse (meaelk, fedt og protein), yversundhed og
frugtbarhed

e ...0(Q
» Vaekst, fadsel, kaelvning, generel sundhed, klovsundhed,
malketid, temperament, holdbarhed, sparet foder og

« eksterigr(herunder alle enkeltegenskaber)

« Stort set samme muligheder for krav i DMS
insemineringsplan som for rene racer
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enomiske avlsvaerdital
Jvor finder man dem?
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DMS - kokort

AFSTAMNING AFKOM

OMSATNING

SUNDHED VAGT/HBIDE ?

OVERSIGT REFRODUKTION MELK
Ayl
Status: Ko VIS
Alder: 3 ar 7 mdr. MERE DVR RACE  NAVN
Fadt: 29-06-2019
Bes. nr: 52383
Hold: 1 - Hans Gejl = Dyret KRY
Indekstal
MNTM: 185G
Lakt. vaerdi: 107 Avlsveerdital
Dage efter kel 167 . .
Race: KRY ¥ ol Cksterigrial
Stb. status: Arvelige defekter
Mors dyrnr; = Genotyper
Fars navn: VH Recruit
TEST GENOTYFPE FEMOTYPE
Udszetning:
Bemaerkninger: p Polledhed rOF @ Hornet
Kappa Kasein B2 @ BB
Beta Kasein saz @ A1A2
= Foraeldreskab
AFSTAMMNING PREWE DATO
[ Far bekraeftet SNP 02-1 2-2[]21]

NTM  RAMGERING DYR MR

[152

afa ]

AJOURNAVIN

He601

He601

Hee01

AJOURDATO

01-12-2021

01-12-2021

01-12-2021

STAMBOGEMNR.  UDL STAMBOGSMRE.  MNATIO



DMS - listeudskrifter

Gan. Klv. Yver Krops Malke Malke Hold-

Dyr. Nr. test Race Afstamning NTM Y-nd. M-ind. P-nd. Vakst Frugtbh Fedsel evne sundh  kap. Lemmer org.  tid barhed SparFoder
i G KRY Bekraftet 33 1A 104 118 105 103 105 102 114 1 112 122 118 112 94
G KRY Bekraftet 24 125 101 17 107 89 a4 106 101 110 112 118 106 99 94
Be G KRY Bekrazftet 24 118 108 115 104 105 102 100 1M 110 117 116 101 115 96
m G KRY Bekraflat 22 1N a5 100 113 113 a7 100 109 100 01 113 106 108 90
Bl G KRY Bekrazftet 22 120 103 111 114 88 100 99 104 103 113 92 130 107 95
33 G KRY Bekraftet 21 121 a8 118 113 102 o6 99 98 108 116 103 04 100 92
48 G KRY Bekraftet 21 115 #9 102 113 104 101 106 105 96 g9 103 102 107 97
8 G KRY Bekraftet 20 124 123 131 108 a6 104 99 o7 114 110 a4 107 108 a8
ng G KRY Bekraftet 20 122 108 121 a2 a5 108 102 102 84 117 100 B6 104 118
; 20 113 100 109 11 103
27 KRY 20 118 99 109 105 102
MG KRY Bekraflat 19 114 101 107 40 103 a9 106 110 109 118 113 o2 107 94
a3 G KRY Bekrazftet 19 113 9 103 104 101 103 101 109 109 a9 108 85 116 103



Genomiske avisveerdital
Hvordan bruger man dem og

hvordan skaber de vaerdi?



Med genomiske avisvaerdier kan du

v' Mere preaecist udpege de bedste hundyr i
besaetningen

v' Mere preecis anvendelse af konssorteret saed og
kodkvaegssaed i besaetningen

v' Oge det avismaessige potentiale og dermed
okonomien i din besztning




Dokumentation - vaerdien af
genomisk test

Resultater fra 60 besastninger med genomisk test

* Opdelt kvierne i bedste og ringeste halvdel indenfor
besatning

« NTM-afstamning(uden genomisk test)
« NTM-genomisk

« Forskel i praestation nar kvierne bliver til keer

« Gennemsnit for de to grupper pa tveers af besaetninger




Vaerdi - hgj kontra lav indeks gruppe
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Vaerdi - hgj kontra lav indeks gruppe
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Naseste trin i udviklingen af genomiske avisvaerdier

Koernes egne data skal indga i Vi skal kunne evaluere
evalueringen krydsningsdyr hvor far og/eller

morfar er Montbéliarde

 Meelkeydelse
* Frugtbarhed
* Sundhed

« Effektivitet
 Kgdproduktion

 Eksterigr




Nye besaetningstyper
Saelg krydsningskvier - eller
slip for kvieopdraet?



Konceptidé

Neaestbedste hundyr Ringeste hundyr
Jersey Jerse

Hvilken tyr skal kvien
insemineres med?

Aftager?



Hvem er aftageren?

Ren produktionsbesaetning Hurtigt skift til krydsning

(maske ifm. besaetningsudvidelse?)
Effekt af krydsning hurtigst muligt
Keber krydsningskvier (kalve eller keelvekvier)

Ingen opdraet af kvier
Kaber kaelvekvier (pa kontrakt?)
Laver kadkvaegskrydsninger

Eksportmarked




Palle Bjerggaard Hansen

Malkeproducent, Ullerslev



JER x HOL kvier hos Palle Bjerggaard, Fyn

Information om kvierne

Antal 27

Alder 6.5-14,5mdr.
NTM (genomisk) L - 24
Krydshgjde 11 mdr. 128 - 132 cm

(8 stk.)

Malebandsvaegt 11 mdr. 325 - 378 kg
(8 stk.)
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Maksimering af heterozygotlgradgn \

Og koernes produktlonsvaerdl

Ny optimeringsmulighed i insemineringsplanen



Forventning

* Hgjere produktionsveerdi

« /Zndring af
parringsbeslutningerne

 |avererisiko for afkom med
arvelige lidelser

Implementeres for bade
krydsninger og renracede

Formal

Maksimere heterozygotigraden i
fremtidige kalve pa
besaetningsniveau, uden at det
avismaessige niveau sendres
vaesentligt




Sammenhaseng mellem heterozygotigrad og
indavisgrad

Genomisk
Heterozygotigrad

o

2_

0.1 0.2 0.3
Indavisgrad - afstamning



Simherd Crossbred kan beregne udbytte af
krydsning med forskellige racer og systemer

Med genomiske avisvaerdital kan brugen af
konssorteret seed 0g kedkvaeg forbedres

JERXHOL krydsninger giver nye muligheder

‘l.

Anvendelse af heterozygoti i insemineringsplanen
gger kgernes produktionspotentiale



Hor mere til landmandsdag i juni!

Mere information i lgbet af foraret

innovative breeding

E‘";Udp VIKINGGENETICS ~ CoNTERFORGUANTITATYE gy ONVERS SEGES Sim VIKING
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