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Forbruget af kedkveaegssaed, som bruges pa mal-
kekvaeg, har vaeret staerkt stigende over de sene-
ste ti ar. Den naeste store milepeel er, at 40 % af
insemineringerne pa malkekvaeg pa tveers af alle
malkekvaegsracer sker med kedkvaegsaed. Det
sterre forbrug af kedkvaegssed til malkekvaeg
gor det nedvendigt at udvikle avissystemet. Det
skal vaere muligt at udvzelge de kedkvaegstyre,
som er bedst egent til brug pa malkekvaeg og
derved giver det bedste afkast til bade malke-
producenten og slagtekalveproducenten.

Genomisk selektion er vejen frem
En vigtig del af alle moderne avlsprogrammer
er genomisk selektion. Genomisk selektion ger
det muligt, ud fra en DNA-preve, at bedre be-
stemme et dyrs genetiske potentiale frem for
det klassiske foraldregennemsnit. Det betyder,
at det er muligt at fa bedre avlsveerdital for helt
unge dyr, og derved nemmere at selektere de
genetisk bedste dyr til den fremtidige produk-
tion.

| projektet Genomiske avlsvaerdivurdering for
kedkvaeg anvendt pa malkekvaeg, som er stottet
af Kvaegafgiftsfonden, blev der udviklet genomi-
ske avlsvaerdier for kedkvaeg brugt pa malke-
kvaeg for kedkvaegsracerne Dansk Blakvaeg og
Angus. | dag beregnes der uofficielle genomiske
avisvaerdier, som kvaegavisforeningen Viking-
Genetics bruger i deres selektion af tyre til keb
for seedproduktion, samt af kvier til skyllearbej-
de for at lave embryoner.
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Hvordan bruges de genomiske indekser

i praksis?

For at fa indsigt i brugen af genomiske avlsvaer-
dier er Line Hjorte, avlsspecialist fra Viking-
Genetics, sat i steevne.

Hvordan bruger VikingGenetics de genomisk
avlsveerdier?

VikingGenetics bruger de genomiske avlsvaerd-
ital til at selektere tyre- og kviekalve inden for
racerne Angus og Dansk Blakvaeg. Tyrene bliver
efterfolgende afkomsundersegt for at ege sik-
kerheden pa deres avlsveerdital. For vi havde
mulighed for at bruge genomiske avlsvardital,
selekterede vi kalvene pa baggrund af deres
foraeldregennemsnit, der ikke siger noget om,
hvorvidt kalven har varet heldig at arve de
gode gener fra foreldrene eller uheldig at arve
de darlige gener.

Hvor lenge har VikingGenetics brugt de
genomiske avlsveerdier?

VikingGenetics har selekteret kalve inden for
Angus og Dansk Blakveeg pa baggrund af de
genomiske avlsvardital siden februar 2025.

Hvilke fordele fdr de danske meelkeproducen-
ter og slagtekalveproducenter ved brug af
genomisk selektion?

De genomiske avisvaerdital har en hejere sik-
kerhed end de foreldregennemsnit, vi tidligere
valgte tyrekalve ud fra. Sa nu kan vi bedre end
tidligere udvalge de ungtyre, der bade har
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heje avlsvaerdital for fedselsegenskaberne og
produktionsegenskaberne. Med de genomiske
avisvaerdital for fodereffektivitet og metanpro-
duktion kan vi ogsa fremavle kedkvaegstyre, der
giver krydsningskalve med sterre ekonomisk
overskud og lavere klimaaftryk.

Hvordan ser du fremtidens brug af genomisk
avlsveerdier?

For nuveerende fortsetter vi med at bruge
genomiske avlsvaerdital til at udvalge tyre- og
kviekalve, der hhv. afkomsunderseges og bru-
ges som donorer i vores embryoprogram. Pa den
lzengere bane vil datamangden pa krydsnings-
kalvene stige, hvilket vil resultere i mere pracise
genomiske avlsveerdital, sa forskellen i sikker-
heder mellem ungtyre og afkomsundersegte
tyre bliver mindre. Det vil ege den avlsmassige
fremgang til gavn for hele kvaegsektoren.

Var med til at finde fremtidens toptyr
Selv om der bruges genomisk selektion skal
tyrene stadig afkomsunderseges som ungtyre
for derved at finde fremtidens toptyr. Med
genomisk selektion er ungtyrene i gennemsnit
blevet bedre, og derved er deres afkom ogsa
blevet bedre. S husk som malkeproducent at
bruge ungtyre, og som slagtekalveproducent at
opfordre dine leveranderer til at bruge ungtyre.
Sa kan du vaere med til at finde fremtidens top-
tyr, der giver en god ekonomi til bade maelke-
producenter og slagtekalveproducenter.



