SS Mendelian sampling Trine Andersen May-2024

SEGES

Maelkeafgiftsfonden

Mendelian sampling for singlestep

Mendelian sampling er defineret som ms= egen_ss - (%dam_ss+%sire_ss)
Det vil sige at mendelian sampling er positiv for dyr hvor egen index er stgrre end parent ava-
rage

BYR = birth year

n= antal dyr bag gennemsnit

ss= singlestep breeding value for dyret

ms=mendelian sampling for dyret

pa=parent avarage for dyret

corr_ms_ss = correlation mellem mendelian sampling for dyret og dyrets index
corr_ms_pa = correlation mellem mendelian sampling for dyret og dyrets paranet avarage
corr_ms_dam = correlation mellem mendelian sampling for dyret og dyrets mors index
corr_ms_sire = correlation mellem mendelian sampling for dyret og dyrets fars index

Jeg har i fg¢rste omgang set pd hundyr uden faznotype, med genotype, og opdelt efter om moren er
genotypet eller ej. I singlestep inkluderes kun genotyper for dyr fedt >= 2009.

Resultater er vist for fertility egenskaber icf og ifl for combined 1.-3. laktation og for det
combined fert index. Derudover ogsa vist for combined claw (klovsundhed) og for combined GH (ge-
nerel sundhed)

Generelt for alle egenskaberne og alle racerne galder at mendelian sampling er stg¢rre for hundyr
hvor moren ikke er genotypet end nar moren er genotypet. Generelt gelder at mendelian sampling
korrelerer nul til farens index og korrelerer nul til morens index, nar moren er genotypet. Nar
moren IKKE er genotypet, er der en positiv korrelation mellem mendelian sampling og morens index.
Det vil sige at nar moren ikke er genotypet vil der vare tendens til at h¢jere avlsvardi for mo-
ren betyder hg¢jere afvigelse i positiv retning for datteren, altsd at datterens index er st¢rre
end parent avarage nar moren ikke genotypet og at det forgges ved stigende index for moren.
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SS Mendelian sampling Trine Andersen May-2024

RDC 'GH' geno females without pheno, with genotyped dam

corr_ corr_ corr_ms_ corr_ms_
Obs BYR n ms ss dam sire ms_ss ms_pa dam sire
1 2012 161 -0.36 98 97 100 0.53 -0.20 -0.09 -0.21
2 2013 382 -0.27 97 97 98 0.57 0.02 -0.02 0.04
3 2014 649 0.01 98 98 98 0.61 0.03 0.03 0.01
4 2015 1001 0.08 99 98 99 0.59 -0.01 0.04 -0.05
5 2016 1092 -0.04 100 98 102 0.62 0.01 -0.01 0.02
6 2017 1544 -0.04 98 98 98 0.58 -0.02 -0.02 -0.02
7 2018 2089 -0.01 100 100 le1 0.64 -0.01 -0.02 0.00
8 2019 2469 0.19 100 99 100 0.60 0.01 0.02 -0.01
9 2020 3422 0.17 102 100 104 0.64 -0.01 -0.04 0.02
10 2021 7673 0.07 102 1e1 103 0.67 -0.01 -0.02 0.01
11 2022 15876 0.10 103 le1 105 0.68 0.00 0.00 0.01
12 2023 14844 -0.01 104 102 105 0.70 0.00 0.00 0.00
13 2024 1566 0.05 104 103 105 0.72 -0.02 -0.01 -0.02

RDC 'GH' geno females without pheno, without genotyped dam

corr_ corr_ corr_ms_ corr_ms_
Obs BYR n ms ss dam sire ms_ss ms_pa dam sire
1 2012 697 -0.12 98 98 99 0.67 0.21 0.29 0.03
2 2013 854 -0.05 99 99 99 0.63 0.14 0.27 -0.03
3 2014 1058 -0.08 99 99 99 0.68 0.17 0.32 -0.02
4 2015 1509 -0.09 99 99 99 0.66 0.21 0.33 0.02
5 2016 2268 -0.05 100 99 1le1 0.70 0.21 0.31 0.03
6 2017 2915 -0.03 99 99 98 0.66 0.15 0.28 -0.02
7 2018 3076 0.18 100 99 le1 0.69 0.18 0.26 0.01
8 2019 2844 0.15 100 99 100 0.66 0.16 0.26 0.01
9 2020 2902 0.22 102 100 104 0.71 0.20 0.30 0.00
10 2021 4625 0.20 102 100 103 0.75 0.21 0.30 -0.01
11 2022 7223 0.16 103 100 105 0.76 0.22 0.31 0.00
12 2023 5084 0.22 103 le1 105 0.77 0.21 0.31 -0.02
13 2024 316 -0.03 103 le1 105 0.79 0.25 0.30 0.00
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SS Mendelian sampling

HOL 'GH' geno females without pheno, with genotyped dam
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